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10 20 30 40 50 60 70 80 90
5 GACGAAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTTTTATAGGTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGGACGGATCGCTTGCCTGTAACTTACACGCG
onw
3’ CTGCTTTCCCGGAGCACTATGCGGATAAAAATATCCAATTACAGTACTATTATTACCAAAGAATCCTGCCTAGCGAACGGACATTGAATGTGCGC
| cen/ars

GACGAAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTTTTATAGGTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGGACGGATCGCTTGCCTGTAACTTACACGCG

100 110 120 130 140 150 160 170 180 190

CCTCGTATCTTTTAATGATGGAATAATTTGGGAATTTACTCTGTGTTTATTTATTTTTATGTTTTGTATTTGGATTTTAGAAAGTAAATAAAGAA

GGAGCATAGAAAATTACTACCTTATTAAACCCTTAAATGAGACACAAATAAATAAAAATACAAAACATAAACCTAAAATCTTTCATTTATTTCTT

cen/ars

CCTCGTATCTTTTAATGATGGAATAATTTGGGAATTTACTCTGTGTTTATTTATTTTTATGTTTTGTATTTGGATTTTAGAAAGTAAATAAAGAA

200 210 220 230 240 250 260 270 280

GGTAGAAGAGTTACGGAATGAAGAAAAAAAAATAAACAAAGGTTTAAAAAATTTCAACAAAAAGCGTACTTTACATATATATTTATTAGACAAGA

CCATCTTCTCAATGCCTTACTTCTTTTTTTTTATTTGTTTCCAAATTTTTTAAAGTTGTTTTTCGCATGAAATGTATATATAAATAATCTGTTCT

cen/ars

GGTAGAAGAGTTACGGAATGAAGAAAAAAAAATAAACAAAGGTTTAAAAAATTTCAACAAAAAGCGTACTTTACATATATATTTATTAGACAAGA

290 300 310 320 330 340 350 360 370 380

AAAGCAGATTAAATAGATATACATTCGATTAACGATAAGTAAAATGTAAAATCACAGGATTTTCGTGTGTGGTCTTCTACACAGACAAGATGAAA

TTTCGTCTAATTTATCTATATGTAAGCTAATTGCTATTCATTTTACATTTTAGTGTCCTAAAAGCACACACCAGAAGATGTGTCTGTTCTACTTT

cen/ars

AAAGCAGATTAAATAGATATACATTCGATTAACGATAAGTAAAATGTAAAATCACAGGATTTTCGTGTGTGGTCTTCTACACAGACAAGATGAAA

390 400 410 420 430 440 450 460 470

CAATTCGGCATTAATACCTGAGAGCAGGAAGAGCAAGATAAAAGGTAGTATTTGTTGGCGATCCCCCTAGAGTCTTTTACATCTTCGGAAAACAA

GTTAAGCCGTAATTATGGACTCTCGTCCTTCTCGTTCTATTTTCCATCATAAACAACCGCTAGGGGGATCTCAGAAAATGTAGAAGCCTTTTGTT

cen/ars

CAATTCGGCATTAATACCTGAGAGCAGGAAGAGCAAGATAAAAGGTAGTATTTGTTGGCGATCCCCCTAGAGTCTTTTACATCTTCGGAAAACAA

480 490 500 510 520 530 540 550 560 570

AAACTATTTTTTCTTTAATTTCTTTTTTTACTTTCTATTTTTAATTTATATATTTATATTAAAAAATTTAAATTATAATTATTTTTATAGCACGT

B B A B B e A A e i B A o o B e m L S S

TTTGATAAAAAAGAAATTAAAGAAAAAAATGAAAGATAAAAATTAAATATATAAATATAATTTTTTAAATTTAATATTAATAAAAATATCGTGCA

cen/ars

AAACTATTTTTTCTTTAATTTCTTTTTTTACTTTCTATTTTTAATTTATATATTTATATTAAAAAATTTAAATTATAATTATTTTTATAGCACGT

580 590 600 610 620 630 640 650 660

GATGAAAAGGACCCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCAT

CTACTTTTCCTGGGTCCACCGTGAAAAGCCCCTTTACACGCGCCTTGGGGATAAACAAATAAAAAGATTTATGTAAGTTTATACATAGGCGAGTA
| amp promoter |

cen/ars

GATGAAAAGGACCCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCAT
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670 680 690 700 710 720 730 740 750 760

GAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGG

CTCTGTTATTGGGACTATTTACGAAGTTATTATAACTTTTTCCTTCTCATACTCATAAGTTGTAAAGGCACAGCGGGAATAAGGGAAAAAACGCC
| ampR >

GAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGG

770 780 790 800 810 820 830 840 850

CATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTG

GTAAAACGGAAGGACAAAAACGAGTGGGTCTTTGCGACCACTTTCATTTTCTACGACTTCTAGTCAACCCACGTGCTCACCCAATGTAGCTTGAC
ampR >

CATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTG

860 870 880 890 900 910 920 930 940 950

GATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATT

CTAGAGTTGTCGCCATTCTAGGAACTCTCAAAAGCGGGGCTTCTTGCAAAAGGTTACTACTCGTGAAAATTTCAAGACGATACACCGCGCCATAA
ampR >

GATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATT

960 970 980 990 1000 1010 1020 1030 1040

ATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATC

TAGGGCATAACTGCGGCCCGTTCTCGTTGAGCCAGCGGCGTATGTGATAAGAGTCTTACTGAACCAACTCATGAGTGGTCAGTGTCTTTTCGTAG
ampR >

ATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATC

1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1140

TTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGA

B B T I o L e e L R

AATGCCTACCGTACTGTCATTCTCTTAATACGTCACGACGGTATTGGTACTCACTATTGTGACGCCGGTTGAATGAAGACTGTTGCTAGCCTCCT
ampR >

TTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGA

1150 1160 1170 1180 1190 1200 1210 1220 1230

CCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTTCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGA

GGCTTCCTCGATTGGCGAAAAAAAGTGTTGTACCCCCTAGTACATTGAGCGGAACTAGCAACCCTTGGCCTCGACTTACTTCGGTATGGTTTGCT
ampR >

CCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTTCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGA
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1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300 1310 1320 1330

CGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAA

GCTCGCACTGTGGTGCTACGGACATCGTTACCGTTGTTGCAACGCGTTTGATAATTGACCGCTTGATGAATGAGATCGAAGGGCCGTTGTTAATT
ampR >

CGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAA

1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400 1410 1420

TAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAG

B L s m Ea ma w  E  a am E

ATCTGACCTACCTCCGCCTATTTCAACGTCCTGGTGAAGACGCGAGCCGGGAAGGCCGACCGACCAAATAACGACTATTTAGACCTCGGCCACTC
ampR >

TAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAG

1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500 1510 1520

CGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGCAGTCAGGCAACTATGGA

B R R i e o B L L B B B B R Eaa et e

GCACCCAGAGCGCCATAGTAACGTCGTGACCCCGGTCTACCATTCGGGAGGGCATAGCATCAATAGATGTGCTGCCCGTCAGTCCGTTGATACCT
ampR >

CGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGCAGTCAGGCAACTATGGA

1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600 1610

TGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATT

ACTTGCTTTATCTGTCTAGCGACTCTATCCACGGAGTGACTAATTCGTAACCATTGACAGTCTGGTTCAAATGAGTATATATGAAATCTAACTAA
ampR D

E R N R Q I A E I G A S L I K H w —_—

TGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATT

1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700 1710
TAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGA
ATTTTGAAGTAAAAATTAAATTTTCCTAGATCCACTTCTAGGAAAAACTATTAGAGTACTGGTTTTAGGGAATTGCACTCAAAAGCAAGGTGACT

TAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGA

1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800

GCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACC

CGCAGTCTGGGGCATCTTTTCTAGTTTCCTAGAAGAACTCTAGGAAAAAAAGACGCGCATTAGACGACGAACGTTTGTTTTTTTGGTGGCGATGG
[ ColEL

GCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACC

1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900

AGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAG

B B T I o L e e L R

TCGCCACCAAACAAACGGCCTAGTTCTCGATGGTTGAGAAAAAGGCTTCCATTGACCGAAGTCGTCTCGCGTCTATGGTTTATGACAGGAAGATC
ColE1

AGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAG
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1910 1920 1930 1940 1950 1960 1970 1980 1990

TGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGC

ACATCGGCATCAATCCGGTGGTGAAGTTCTTGAGACATCGTGGCGGATGTATGGAGCGAGACGATTAGGACAATGGTCACCGACGACGGTCACCG
ColE1

TGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGC

2000 2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090

GATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAG

CTATTCAGCACAGAATGGCCCAACCTGAGTTCTGCTATCAATGGCCTATTCCGCGTCGCCAGCCCGACTTGCCCCCCAAGCACGTGTGTCGGGTC
ColE1

GATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAG

2100 2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180

CTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATC

GAACCTCGCTTGCTGGATGTGGCTTGACTCTATGGATGTCGCACTCGTAACTCTTTCGCGGTGCGAAGGGCTTCCCTCTTTCCGCCTGTCCATAG
ColE1

CTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCATTGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATC

2190 2200 2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280

CGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGGAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTC

GCCATTCGCCGTCCCAGCCTTGTCCTCTCGCGTGCTCCCTCGAAGGTCCCCCCTTGCGGACCATAGAAATATCAGGACAGCCCAAAGCGGTGGAG
ColE1

CGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGGAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTC

2290 2300 2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370

TGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCCGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTG

ACTGAACTCGCAGCTAAAAACACTACGAGCAGTCCCCCCGGCTCGGATACCTTTTTGCGGTCGTTGCGCCGGAAAAATGCCAAGGACCGGAAAAC
ColEL ]

TGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCCGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTG

2380 2390 2400 2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470

CTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCA

GACCGGAAAACGAGTGTACAAGAAAGGACGCAATAGGGGACTAAGACACCTATTGGCATAATGGCGGAAACTCACTCGACTATGGCGAGCGGCGT

CTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCA

2480 2490 2500 2510 2520 2530 2540 2550 2560

GCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAA

CGGCTTGCTGGCTCGCGTCGCTCAGTCACTCGCTCCTTCGCCTTCTCGCGGGTTATGCGTTTGGCGGAGAGGGGCGCGCAACCGGCTAAGTAATT

GCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAA
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2570 2580 2590 2600 2610 2620 2630 2640 2650 2660

TGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTACCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTT

ACGTCGACCGTGCTGTCCAAAGGGCTGACCTTTCGCCCGTCACTCGCGTTGCGTTAATTACACTCAATGGAGTGAGTAATCCGTGGGGTCCGAAA

—

lac promoter

- Ba

TGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTACCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTT

2670 2680 2690 2700 2710 2720 2730 2740 2750

ACACTTTATGCTTCCGGCTCCTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCTCG

TGTGAAATACGAAGGCCGAGGATACAACACACCTTAACACTCGCCTATTGTTAAAGTGTGTCCTTTGTCGATACTGGTACTAATGCGGTTCGAGC

lac promoter | | lac operator ]

ACACTTTATGCTTCCGGCTCCTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCTCG

2760 2770 2780 2790 2800 2810 2820 2830 2840 2850

GAATTAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGCTGGGTACCCGACAGGTTATCAGCAACAACACAGTCATATCCATTCTCAATTAGCTCTACCACAGT

CTTAATTGGGAGTGATTTCCCTTGTTTTCGACCCATGGGCTGTCCAATAGTCGTTGTTGTGTCAGTATAGGTAAGAGTTAATCGAGATGGTGTCA

| Gall promoter

| T3 promoter |

— S N % R " L P F L L Q T G S| L N D A Vv \ C D Y G N E I L E Vv Vv T

GAATTAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGCTGGGTACCCGACAGGTTATCAGCAACAACACAGTCATATCCATTCTCAATTAGCTCTACCACAGT

2860 2870 2880 2890 2900 2910 2920 2930 2940

GTGTGAACCAATGTATCCAGCACCACCTGTAACCAAAACAATTTTAGAAGTACTTTCACTTTGTAACTGAGCTGTCATTTATATTGAATTTTCAA

CACACTTGGTTACATAGGTCGTGGTGGACATTGGTTTTGTTAAAATCTTCATGAAAGTGAAACATTGACTCGACAGTAAATATAACTTAAAAGTT

Gall promoter

GTGTGAACCAATGTATCCAGCACCACCTGTAACCAAAACAATTTTAGAAGTACTTTCACTTTGTAACTGAGCTGTCATTTATATTGAATTTTCAA

2950 2960 2970 2980 2990 3000 3010 3020 3030 3040

AAATTCTTACTTTTTTTTTGGATGGACGCAAAGAAGTTTAATAATCATATTACATGGCATTACCACCATATACATATCCATATACATATCCATAT

TTTAAGAATGAAAAAAAAACCTACCTGCGTTTCTTCAAATTATTAGTATAATGTACCGTAATGGTGGTATATGTATAGGTATATGTATAGGTATA

Gall promoter

AAATTCTTACTTTTTTTTTGGATGGACGCAAAGAAGTTTAATAATCATATTACATGGCATTACCACCATATACATATCCATATACATATCCATAT

3050 3060 3070 3080 3090 3100 3110 3120 3130

CTAATCTTACTTATATGTTGTGGAAATGTAAAGAGCCCCATTATCTTAGCCTAAAAAAACCTTCTCTTTGGAACTTTCAGTAATACGCTTAACTG

GATTAGAATGAATATACAACACCTTTACATTTCTCGGGGTAATAGAATCGGATTTTTTTGGAAGAGAAACCTTGAAAGTCATTATGCGAATTGAC

Gall promoter

CTAATCTTACTTATATGTTGTGGAAATGTAAAGAGCCCCATTATCTTAGCCTAAAAAAACCTTCTCTTTGGAACTTTCAGTAATACGCTTAACTG

4 <= atacecT-pad-le
12 <= aaaaadirret--Jreeancti-cad-Anhcect-had-ld
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3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200 3210 3220 3230

CTCATTGCTATATTGAAGTACGGATTAGAAGCCGCCGAGCGGGTGACAGCCCTCCGAAGGAAGACTCTCCTCCGTGCGTCCTCGTCTTCACCGGT

GAGTAACGATATAACTTCATGCCTAATCTTCGGCGGCTCGCCCACTGTCGGGAGGCTTCCTTCTGAGAGGAGGCACGCAGGAGCAGAAGTGGCCA

Gall promoter

[ UAS ]

CTCATTGCTATATTGAAGTACGGATTAGAAGCCGCCGAGCGGGTGACAGCCCTCCEAAGEAAGACTCTCCTCCETGCETCCTCGTCTTCACCGET
2 <= eacaccd-frcceanceaacacTeTCCTCCGTGCG T TS TCTTCACCGET

4 <= crcat-ect-wwrTearcTacd-aTT-NAAGcdlccenasced-freacaccd=liTccanceancacTtrccTeceteceTd=fTleTcTTecAcceeT
6 <= AcTACd-ATT-RAaAGcd-scceAsceed-acaccd-frd-eaad-laacA-rcTeeTedngsceTd=hiTlsTcTTecacceeT

10 <= cifileTcTTcAcceeT

12 @=Trcatect-wwrreA-eTacd-lT1]-RAAGccedJeaccad-reacaccdzlrcceaaceancA=rcTeeTeceTeeeTecTTeTCTTCACCGET

3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300 3310 3320

CGCGTTCCTGAAACGCAGATGTGCCTCGCGCCGCACTGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTTATGAAGAGGAAAAATT

GCGCAAGGACTTTGCGTCTACACGGAGCGCGGCGTGACGAGGCTTGTTATTTCTAAGATGTTATGATCGAAAATACCAATACTTCTCCTTTTTAA

Gall promoter

CGCGTTCCTGAAACGCAGATGTGCCTCGCGCCGCACTGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTTATGAAGAGGAAAAATT
2 <= |CGCGTTCCTGAAACGCAGATGTGCCTCGCGCCGCACTGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTTATGAAGAGGAAAAATT
4 <= CcGCGTTCCTGAAACGCAGATGTGCCTCGCGCCGCACTGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTTATGAAGAGGAAAAATT
6 = CGCGTTGTGAAACGCAGACCTCGCGCCGCGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTTATGAAGAGGAAAAATT
10 <= cGCGTTCCTGAAACGCAGATGTGCCTCGCGCCGCACTGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTTATGAAGAGGAAAAATT
12 <= cGCGTTCCTGAAACGCAGATGTGCCTCGCGCCGCACTGCTCCGAACAATAAAGATTCTACAATACTAGCTTTTATGGTTATGAAGAGGAAAAATT

3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400 3410 3420

GGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAACAACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGG

CCGTCATTGGACCGGGGTGTTTGGAAGTTTACTTGCTTAGTTTAATTGTTGGTATCCTACTATTACGCTAATCAAAAAATCGGAATAAAGACCCC

Gall promoter

GGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAACAACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGG
2 <= GGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAACAACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGG
4 <= GGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAACAACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGG
6 <= GGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAACAACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGG
10 <= GGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAACAACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGG
12 <= GGCAGTAACCTGGCCCCACAAACCTTCAAATGAACGAATCAAATTAACAACCATAGGATGATAATGCGATTAGTTTTTTAGCCTTATTTCTGGGG

3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500 3510

TAATTAATCAGCGAAGCGATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATACTTTCAACATTTTCG

ATTAATTAGTCGCTTCGCTACTAAAAACTAGATAATTGTCTATATATTTACGTTTTTGACGTATTGGTGAAATTGATTATGAAAGTTGTAAAAGC

Gall promoter

TAATTAATCAGCGAAGCGATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATACTTTCAACATTTTCG
2 <= TAATTAATCAGCGAAGCGATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATACTTTCAACATTTTCG
4 <= TAATTAATCAGCGAAGCGATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATACTTTCAACATTTTCG
6 <= TAATTAATCAGCGAAGCGATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATACTTTCAACATTTTCG
10 <= TAATTAATCAGCGAAGCGATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATACTTTCAACATTTTCG
12 <= T AATTAATCAGCGAAGCGATGATTTTTGATCTATTAACAGATATATAAATGCAAAAACTGCATAACCACTTTAACTAATACTTTCAACATTTTCG
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3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600 3610

GTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTGTTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAAAAACCCCGGA

CAAACATAATGAAGAATAAGTTTACATTATTTTCATAGTTGTTTTTTAACAATTATATGGAGATATGAAATTGCAGTTCCTCTTTTTTGGGGCCT

Gall promoter ]

GTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTGTTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAAAAACCCCGGA
2 = GTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTGTTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAAAAACCCCGGA
4 <= GTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTGTTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAAAAACCCCGGA
6 = GTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTGTTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAAAAACCCCGGA
10 <= GTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTGTTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAAAAACCCCGGA
12 4= GTTTGTATTACTTCTTATTCAAATGTAATAAAAGTATCAACAAAAAATTGTTAATATACCTCTATACTTTAACGTCAAGGAGAAAAAACCCCGGA

3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700

EcoRI

TCGAATTCCCTACTTCATACATTTTCAATTAAGATGCAGTTACTTCGCTGTTTTTCAATATTTTCTGTTATTGCTTCAGTTTTAGCACAGGAACT

AGCTTAAGGGATGAAGTATGTAAAAGTTAATTCTACGTCAATGAAGCGACAAAAAGTTATAAAAGACAATAACGAAGTCAAAATCGTGTCCTTGA
| secretion signal >[ Aga2 >

M Q L L R © F S I F S v I A S \ L A Q E L —

TCGAATTCCCTACTTCATACATTTTCAATTAAGATGCAGTTACTTCGCTGTTTTTCAATATTTTCTGTTATTGCTTCAGTTTTAGCACAGGAACT
2 <= TCGAATTCCCTACTTCATACATTTTCAATTAAGATGCAGTTACTTCGCTGTTTTTCAATATTTTCTGTTATTGCTTCAGTTTTAGCACAGGAACT
4 <= TCGAATTCCCTACTTCATACATTTTCAATTAAGATGCAGTTACTTCGCTGTTTTTCAATATTTTCTGTTATTGCTTCAGTTTTAGCACAGGAACT
6 <= TCGAATTCCCTACTTCATACATTTTCAATTAAGATGCAGTTACTTCGCTGTTTTTCAATATTTTCTGTTATTGCTTCAGTTTTAGCACAGGAACT
10 <= TCcGAATTCCCTACTTCATACATTTTCAATTAAGATGCAGTTACTTCGCTGTTTTTCAATATTTTCTGTTATTGCTTCAGTTTTAGCACAGGAACT
12 <= TCGAATTCCCTACTTCATACATTTTCAATTAAGATGCAGTTACTTCGCTGTTTTTCAATATTTTCTGTTATTGCTTCAGTTTTAGCACAGGAACT

3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800

GACAACTATATGCGAGCAAATCCCCTCACCAACTTTAGAATCGACGCCGTACTCTTTGTCAACGACTACTATTTTGGCCAACGGGAAGGCAATGC

CTGTTGATATACGCTCGTTTAGGGGAGTGGTTGAAATCTTAGCTGCGGCATGAGAAACAGTTGCTGATGATAAAACCGGTTGCCCTTCCGTTACG
Aga2 >

GACAACTATATGCGAGCAAATCCCCTCACCAACTTTAGAATCGACGCCGTACTCTTTGTCAACGACTACTATTTTGGCCAACGGGAAGGCAATGC
2 <= GACAACTATATGCGAGCAAATCCCCTCACCAACTTTAGAATCGACGCCGTACTCTTTGTCAACGACTACTATTTTGGCCAACGGGAAGGCAATGC
4 <= GACAACTATATGCGAGCAAATCCCCTCACCAACTTTAGAATCGACGCCGTACTCTTTGTCAACGACTACTATTTTGGCCAACGGGAAGGCAATGC
6 <= GACAACTATATGCGAGCAAATCCCCTCACCAACTTTAGAATCGACGCCGTACTCTTTGTCAACGACTACTATTTTGGCCAACGGGAAGGCAATGC
10 <= GACAACTATATGCGAGCAAATCCCCTCACCAACTTTAGAATCGACGCCGTACTCTTTGTCAACGACTACTATTTTGGCCAACGGGAAGGCAATGC
12 <= GACAACTATATGCGAGCAAATCCCCTCACCAACTTTAGAATCGACGCCGTACTCTTTGTCAACGACTACTATTTTGGCCAACGGGAAGGCAATGC

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890

AAGGAGTTTTTGAATATTACAAATCAGTAACGTTTGTCAGTAATTGCGGTTCTCACCCCTCAACAACTAGCAAAGGCAGCCCCATAAACACACAG

TTCCTCAAAAACTTATAATGTTTAGTCATTGCAAACAGTCATTAACGCCAAGAGTGGGGAGTTGTTGATCGTTTCCGTCGGGGTATTTGTGTGTC
Agaz >

AAGGAGTTTTTGAATATTACAAATCAGTAACGTTTGTCAGTAATTGCGGTTCTCACCCCTCAACAACTAGCAAAGGCAGCCCCATAAACACACAG
2 <= AAGGAGTTTTTGAATATTACAAATCAGTAACGTTTGTCAGTAATTGCGGTTCTCACCCCTCAACAACTAGCAAAGGCAGCCCCATAAACACACAG
4 <= ApGGAGTTTTTGAATATTACAAATCAGTAACGTTTGTCAGTAATTGCGGTTCTCACCCCTCAACAACTAGCAAAGGCAGCCCCATAAACACACAG
6 <= AAGGAGTTTTTGAATATTACAAATCAGTAACGTTTGTCAGTAATTGCGGTTCTCACCCCTCAACAACTAGCAAAGGCAGCCCCATAAACACACAG
10 <= AAGGAGTTTTTGAATATTACAAATCAGTAACGTTTGTCAGTAATTGCGGTTCTCACCCCTCAACAACTAGCAAAGGCAGCCCCATAAACACACAG
12 <= ApAGGAGTTTTTGAATATTACAAATCAGTAACGTTTGTCAGTAATTGCGGTTCTCACCCCTCAACAACTAGCAAAGGCAGCCCCATAAACACACAG
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3900 3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990

Pstl

TATGTTTTTAAGGACAATAGCTCGACGATTGAAGGTAGATACCCATACGACGTTCCAGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGG

ATACAAAAATTCCTGTTATCGAGCTGCTAACTTCCATCTATGGGTATGCTGCAAGGTCTGATGCGAGACGTCCGATCACCACCTCCTCCGAGACC
Aga2 > | pCTcon2_long_Fw

| pCTCon2_seq_fw > [ pCT_homol_fw

[ HA Tag | | pCT_homol_Amp_fw >

[ pCT_short_amp_Fw ]

TATGTTTTTAAGGACAATAGCTCGACGATTGAAGGTAGATACCCATACGACGTTCCAGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGETGGAGGAGGCTCTGE

1 => TACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGG

2 <= TATGTTTTTAAGGACAATAGCTCGACGATTGAAGGTAGATACCCATACGACGTTCCAGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGE

3 => ACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGE

4 <= TATGTTTTTAAGGACAATAGCTCGACGATTGAAGGTAGATACCCATACGACGTTCCAGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGE

5 => CTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGG

6 <= TATGTTTTTAAGGACAATAGCTCGACGATTGAAGGTAGATACCCATACGACGTTCCAGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGE

7 = CGCTCTGCAGGCTAGTGGTGEAG---—------

9 => AGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGG

10 <= TATGTTTTTAAGGACAATAGCTCGACGATTGAAGGTAGATACCCATACGACGTTCCAGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGE
11 = GTTTICAGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGE
12 <= TATGTTTTTAAGGACAATAGCTCGACGATTGAAGGTAGATACCCATACGACGTTCCAGACTACGCTCTGCAGGCTAGTGGTGGAGGAGGCTCTGE

4000 4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080

Gibson fw primer
IGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTT

TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT

ACCTCCGCCATCGCCTCCGCCTCCCAGCCGATCGAAGTCGCTTAATTAATTGAAGGTTTTACTTCCAGTACTCACGGTTACGGTTACACCATCGA
pCTcon2_long_Fw | | cupl

pCT_homol_fw > | primer fw >

< |

pCTCon2_vectoramp_re

misc_feature

G G G S G G G G S A S F S| E L I N F Q N E G H E © Q © Q C G S

TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
1 =P TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
2 <= TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
3 =P TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
4 <= TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
5 =P TGGAGGCG GCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
6 <= TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT

- ----ccccccomscocscaass G6TCGGCTAGCTTC

8 = TCAGC@ATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
9 =» TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
10 <= TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
11 =P TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
12 <= TGGAGGCGGTAGCGGAGGCGGAGGGTCGGCTAGCTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCCAATGTGGTAGCT
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4090 4100 4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180

GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

CGTTTTTATTACTTGTTACGGTTTTTAGTACATCGACGGGTTGCCCCACATTGTCGCTGCTGTTTACGGGGACGCCATTGTTCAGACTTCTTTGG
cupl

GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

1 =P GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

2 <= GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

3 =P GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

4 <= GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

5 =P GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

6 <= GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

8 <= GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

9 =P GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

10 <= GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC
11 = GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC
12 <= GCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCGACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACC

4190 4200 4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270

AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA

TTCTTCAGTACGACGAGACCCTTTCCTAGGCCGTTCGGATAAGGATTGGGGGATAATCCCGACCTATCATGGATTATCGAGCTCTAGACTATTGT
cupl > [ ¢ pCTcon2_V5_Long_Rev

< primer rv ] < pCT_homol_rev

< V5_pCTcon_rev

pCTCon2_vectoramp_fw

| V5 tag 1< pCT_homol_Amp_rev

| V5_pCTcon_fw > < pCT_short_amp_Rev

K K S| © C S G K G S G K P I P N P L L G L D S T B

CAGTACGACGAGACCCTTTCCTAGGCA
ITTGTTTTCGAATAAAGACTI

Gibson rv primer (c-myc)

CAGTACGACGAGACCCTTTCCTAGGCCGTTCGGATAAGq
Gibson rev primer (V5)

AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA

-

= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
<= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
<= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCC e AAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
<= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCC e AAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
<= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA

o vV 0w o u A W N

<= AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
11 =% AAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
12 <= ApAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAAGGATCCGGCAAGCCTATTCCTAACCCCCTATTAGGGCTGGATAGTACCTAATAGCTCGAGATCTGATAACA
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4280 4290 4300 4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370

ACAGTGTAGATGTAACAAAATCGACTTTGTTCCCACTGTACTTTTAGCTCGTACAAAATACAATATACTTTTCATTTCTCCGTAAACAACATGTT

TGTCACATCTACATTGTTTTAGCTGAAACAAGGGTGACATGAAAATCGAGCATGTTTTATGTTATATGAAAAGTAAAGAGGCATTTGTTGTACAA
< pClcon2_V5_Long_Rev ]

< < pCTCon2_seq_rev ]

pCT_homol_rev

<O

V5_pCTcon_rev

< I

pCT_homol_Amp_rev

< I

pCT_short_amp_Rev

ACAGTGTAGATGTAACAAAATCGACTTTGTTCCCACTGTACTTTTAGCTCGTACAAAATACAATATACTTTTCATTTCTCCGTAAACAACATGTT
1 =P ACAGTGTAGATGTAACAAAATCGACTTTGTTCCCACTGTACTTTTAGCTCGTACAAAATACAATATACTTTTCATTTCTCCGTAAACAACATGTT
2 = ACAGT
3 =P ACAGTGTAGATGTAACAAAATCGACTTTGTTCCCACTGTACTTTTAGCTCGTACAAAATACAATATACTTTTCATTTCTCCGTAAACAACATGTT
4 = ACAGT
5 =P ACAGTGTAGATGTAACAAAATCGACTTTGTTCCCACTGTACTTTTAGCTCGTACAAAATACAATATACTTTTCATTTCTCCGTAAACAACATGTT
6 = ACAGTGTAG
8 @@= AcA
9 =P ACAGTGTAGATGTAACAAAATCGACTTTGTTCCCACTGTACTTTTAGCTCGTACAAAATACAATATACTTTTCATTTCTCCGTAAACAACATGTT
10 <= AcAGTGTAGA-|6TAA
11 = ACAGTGTAGATGTAACAAAATCGACTTTGTTCCCACTGTACTTTTAGCTCGTACAAAATACAATATACTTTTCATTTCTCCGTAAACAACATGTT
12 <= pcp

4380 4390 4400 4410 4420 4430 4440 4450 4460

TTCCCATGTAATATCCTTTTCTATTTTTCGTTCCGTTACCAACTTTACACATACTTTATATAGCTATTCACTTCTATACACTAAAAAACTAAGAC

B A B B O B e e o o R R A e

AAGGGTACATTATAGGAAAAGATAAAAAGCAAGGCAATGGTTGAAATGTGTATGAAATATATCGATAAGTGAAGATATGTGATTTTTTGATTCTG

TTCCCATGTAATATCCTTTTCTATTTTTCGTTCCGTTACCAACTTTACACATACTTTATATAGCTATTCACTTCTATACACTAAAAAACTAAGAC
1= TTCCCATGTAATATCCTTTTCTATTTTTCGTTCCGTTACCAACTTTACACATACTTTATATAGCTATTCACTTCTATACACTAAAAAACTAAGAC
3 =P TTCCCATGTAATATCCTTTTCTATTTTTCGTTCCGTTACCAACTTTACACATACTTTATATAGCTATTCACTTCTATACACTAAAAAACTAAGAC
5 =P TTCCCATGTAATATCCTTTTCTATTTTTCGTTCCGTTACCAACTTTACACATACTTTATATAGCTATTCACTTCTATACACTAAAAAACTAAGAC
9 =P TTCCCATGTAATATCCTTTTCTATTTTTCGTTCCGTTACCAACTTTACACATACTTTATATAGCTATTCACTTCTATACACTAAAAAACTAAGAC

11 =» T TCCCATGTAATATCCTTTTCTATTTTTCGTTCCGTTACCAACTTTACACATACTTTATATAGCTATTCACTTCTATACACTAAAAAACTAAGAC

4470 4480 4490 4500 4510 4520 4530 4540 4550 4560

AATTTTAATTTTGCTGCCTGCCATATTTCAATTTGTTATAAATTCCTATAATTTATCCTATTAGTAGCTAAAAAAAGATGAATGTGAATCGAATC

TTAAAATTAAAACGACGGACGGTATAAAGTTAAACAATATTTAAGGATATTAAATAGGATAATCATCGATTTTTTTCTACTTACACTTAGCTTAG
M N V N R I =

AATTTTAATTTTGCTGCCTGCCATATTTCAATTTGTTATAAATTCCTATAATTTATCCTATTAGTAGCTAAAAAAAGATGAATGTGAATCGAATC

1 = AATTTTAATTTTGCTGCCTGCCATATTTCAATTTGTTATAAATTCCTATAATTTATCCTATTAGTAGCTAAAAAAAGATGAATGTGAATCGAATC

3 = AATTTTAATTTTGCTGCCTGCCATATTTCAATTTGTTATAAATTCCTATAATTTATCCTATTAGTAGCTAAAAAAAGATGAATGTGAATCGAATC

5 = AATTTTAATTTTGCTGCCTGCCATATTTCAATTTGTTATAAATTCCTATAATTTATCCTATTAGTAGCTAAAAAAAGATGAATGTGAATCGAATC

9 =B AATTTTAATTTTGCTGCCTGCCATATTTCAATTTGTTATAAATTCCTATAATTTATCCTATTAGTAGCTAAAAAAAGATGAATGTGAATCGAATC

11 =B AATTTTAATTTTGCTGCCTGCCATATTTCAATTTGTTATAAATTCCTATAATTTATCCTATTAGTAGCTAAAAAAAGATGAATGTGAATCGAATC
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4570 4580 4590 4600 4610 4620 4630 4640 4650

CTAAGAGAATTGAGCTCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGT

GATTCTCTTAACTCGAGGTTAAGCGGGATATCACTCAGCATAATGTTAAGTGACCGGCAGCAAAATGTTGCAGCACTGACCCTTTTGGGACCGCA
L R E L S S N S) P Y S E S Y Y N S L A \ \ L Q R R D w E N P G v —

CTAAGAGAATTGAGCTCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGT

1 =P cTAAGAGAATTGAGCTCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGT

3 =P CTAAGAGAATTGAGCTCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGT

5 =P CTAAGAGAATTGAGCTCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGT

9 =P CTAAGAGAATTGAGCTCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGT

11 =% cTAAGAGAATTGAGCTCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACAATTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGT

4660 4670 4680 4690 4700 4710 4720 4730 4740 4750

TACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCCTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCA

ATGGGTTGAATTAGCGGAACGTCGTGTAGGGGGGAAGCGGTCGACCGCATTATCGCTTCTCCGGGCGTGGCTAGCGGGAAGGGTTGTCAACGCGT
T Q L N R L A A H P P F A S W R N S E E A R T D R P S Q Q L R —

TACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCCTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCA

1 = TACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCTCCCAACAGTTGCGCA

3 = TACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCC TCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGC TCCCAACAGTTGCGCA

5 ->TACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCC TCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGC TCCCAACAGTTGCGCA

9 = TACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCTCCCAACAGTTGCGCA

11 = TACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCTCCCAACAGTTGCGCA

4760 4770 4780 4790 4800 4810 4820 4830 4840

GCCTGAATGGCGAATGGCGCGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGC

CGGACTTACCGCTTACCGCGCTGCGCGGGACATCGCCGCGTAATTCGCGCCGCCCACACCACCAATGCGCGTCGCACTGGCGATGTGAACGGTCG
f1 ori

GCCTGAATGGCGAATGGCGCGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCEGCGGGTGTGGTGETTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGC
1 = GCCTGAATGGCGAATGG----ACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGEETGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGE
=> GCCTGAATGGCGAATGH----JACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGETGETTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGE

q A
3 q A

5 = GCCTGAATGGCGAATGCGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGC
9 = GCCTGAATGGCGAATGCGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGC
d A

11 =» GCCTGAATGGCGAATGH--- - JACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGETTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGC

4850 4860 4870 4880 4890 4900 4910 4920 4930 4940

GCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGG

CGGGATCGCGGGCGAGGAAAGCGAAAGAAGGGAAGGAAAGAGCGGTGCAAGCGGCCGAAAGGGGCAGTTCGAGATTTAGCCCCCGAGGGAAATCC
f1 ori

GCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGG
1= GCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGG
3= GCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGG
5 =P GCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGG
9 =» GCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGG

11 =¥ GCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGG
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4950 4960 4970 4980 4990 5000 5010 5020 5030

GTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTC

CAAGGCTAAATCACGAAATGCCGTGGAGCTGGGGTTTTTTGAACTAATCCCACTACCAAGTGCATCACCCGGTAGCGGGACTATCTGCCAAAAAG
f1 ori

F R F S A L R H L D P K K L D

GTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTC

1 = GTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAABCTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATCGGTTTTTC

3 = GTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAGCTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTC

5 = GTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAGCTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTIZIC

9 = GTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAPECTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCC{Z'TGATAGACGGTTTTEC

11 = GTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTBC

5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100 5110
GCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCTTTAA TAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTA
CGGGAAACTGCAACCTCAGGTGCAAGAAATT ATCACCTGAGAACAAGGTTTGACCTTGTTGTGAGTTGGGATAGAGCCAGAT

f1 ori
GCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCTTTAA TAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCEETCTA
1= GCCCTTTGACGTTGGAGTG-NCGTTCTTTAAWATGGACTCTGT To--------------- lcanacTccAA-MAMMETCAcceTATYY[cG6Tdww

3= GCCCTTTGACGT-GGAGTG-NCEGTTCTTTAA Whk-JecAMrcTTeTTCCAfcTecAACA-MMcTcAACd raTYTce6Td-W
5= ccceTiJeaceTJecacTdaceTTeTAA w-leTeeArctreTTd-hacTesAlcAMmMlcTc Ak ceTaTy Ylcd=]rdwia
9 =>ccd-frrreace-lscAar d-Wme e TTTAS TAalrccA=frdefreTTd--hacTecaacaad-cTcAkcceTatyvled=lrd=la
11 =P GCCCTTTGACGTTGGAGTJ-ACGTTCTTTAA [A=frecadylct=lsTrd=-hacTecaacaAmMlcTcaacd=fiwiivJcec Ty |a

120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200 5210

TTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATAT

AAGAAAACTAAATATTCCCTAAAACGGCTAAAGCCGGATAACCAATTTTTTACTCGACTAAATTGTTTTTAAATTGCGCTTAAAATTGTTTTATA
f1 ori

TTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATAT
1= hicrriJeatw=-aceeatTi=lscdrATTcescd-at-lscTTAAAAA

3= wrcTTieaT-WwaaceeaTTiscceaTi-lcecd-rat-JecTTAAAAA

5= crrifeaTTwh

9 = r1cTT1-JcAT WA= -HNGGATTT
11 = rrerri-eaTA=-heecaTTilscceaTilccec

5220 5230 5240 5250 5260 5270 5280 5290 5300

TAACGTTTACAATTTCCTGATGCGGTATTTTCTCCTTACGCATCTGTGCGGTATTTCACACCGCAGGCAAGTGCACAAACAATACTTAAATAAAT

ATTGCAAATGTTAAAGGACTACGCCATAAAAGAGGAATGCGTAGACACGCCATAAAGTGTGGCGTCCGTTCACGTGTTTGTTATGAATTTATTTA
1 ori ]

TAACGTTTACAATTTCCTGATGCGGTATTTTCTCCTTACGCATCTGTGCGGTATTTCACACCGCAGGCAAGTGCACAAACAATACTTAAATAAAT

310 5320 5330 5340 5350 5360 5370 5380 5390 5400

ACTACTCAGTAATAACCTATTTCTTAGCATTTTTGACGAAATTTGCTATTTTGTTAGAGTCTTTTACACCATTTGTCTCCACACCTCCGCTTACA

TGATGAGTCATTATTGGATAAAGAATCGTAAAAACTGCTTTAAACGATAAAACAATCTCAGAAAATGTGGTAAACAGAGGTGTGGAGGCGAATGT
(¢ TRP

ACTACTCAGTAATAACCTATTTCTTAGCATTTTTGACGAAATTTGCTATTTTGTTAGAGTCTTTTACACCATTTGTCTCCACACCTCCGCTTACA
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5410 5420 5430 5440 5450 5460 5470 5480 5490

TCAACACCAATAACGCCATTTAATCTAAGCGCATCACCAACATTTTCTGGCGTCAGTCCACCAGCTAACATAAAATGTAAGCTTTCGGGGCTCTC

AGTTGTGGTTATTGCGGTAAATTAGATTCGCGTAGTGGTTGTAAAAGACCGCAGTCAGGTGGTCGATTGTATTTTACATTCGAAAGCCCCGAGAG

<: TRP

TCAACACCAATAACGCCATTTAATCTAAGCGCATCACCAACATTTTCTGGCGTCAGTCCACCAGCTAACATAAAATGTAAGCTTTCGGGGCTCTC

500 5510 5520 5530 5540 5550 5560 5570 5580 5590

TTGCCTTCCAACCCAGTCAGAAATCGAGTTCCAATCCAAAAGTTCACCTGTCCCACCTGCTTCTGAATCAAACAAGGGAATAAACGAATGAGGTT

AACGGAAGGTTGGGTCAGTCTTTAGCTCAAGGTTAGGTTTTCAAGTGGACAGGGTGGACGAAGACTTAGTTTGTTCCCTTATTTGCTTACTCCAA

<: TRP

TTGCCTTCCAACCCAGTCAGAAATCGAGTTCCAATCCAAAAGTTCACCTGTCCCACCTGCTTCTGAATCAAACAAGGGAATAAACGAATGAGGTT

5600 5610 5620 5630 5640 5650 5660 5670 5680

TCTGTGAAGCTGCACTGAGTAGTATGTTGCAGTCTTTTGGAAATACGAGTCTTTTAATAACTGGCAAACCGAGGAACTCTTGGTATTCTTGCCAC

B R m i e e L E s e A e n o S B

AGACACTTCGACGTGACTCATCATACAACGTCAGAAAACCTTTATGCTCAGAAAATTATTGACCGTTTGGCTCCTTGAGAACCATAAGAACGGTG

< TRP

TCTGTGAAGCTGCACTGAGTAGTATGTTGCAGTCTTTTGGAAATACGAGTCTTTTAATAACTGGCAAACCGAGGAACTCTTGGTATTCTTGCCAC

590 5700 5710 5720 5730 5740 5750 5760 5770 5780

GACTCATCTCCATGCAGTTGGACGATATCAATGCCGTAATCATTGACCAGAGCCAAAACATCCTCCTTAGGTTGATTACGAAACACGCCAACCAA

B R e B L e S e e s o

CTGAGTAGAGGTACGTCAACCTGCTATAGTTACGGCATTAGTAACTGGTCTCGGTTTTGTAGGAGGAATCCAACTAATGCTTTGTGCGGTTGGTT

< TRP

GACTCATCTCCATGCAGTTGGACGATATCAATGCCGTAATCATTGACCAGAGCCAAAACATCCTCCTTAGGTTGATTACGAAACACGCCAACCAA

5790 5800 5810 5820 5830 5840 5850 5860 5870

GTATTTCGGAGTGCCTGAACTATTTTTATATGCTTTTACAAGACTTGAAATTTTCCTTGCAATAACCGGGTCAATTGTTCTCTTTCTATTGGGCA

B L B L B B B B B R i B B B B

CATAAAGCCTCACGGACTTGATAAAAATATACGAAAATGTTCTGAACTTTAAAAGGAACGTTATTGGCCCAGTTAACAAGAGAAAGATAACCCGT

<: TRP

GTATTTCGGAGTGCCTGAACTATTTTTATATGCTTTTACAAGACTTGAAATTTTCCTTGCAATAACCGGGTCAATTGTTCTCTTTCTATTGGGCA

380 5890 5900 5910 5920 5930 5940 5950 5960 5970

Xbal

CACATATAATACCCAGCAAGTCAGCATCGGAATCTAGAGCACATTCTGCGGCCTCTGTGCTCTGCAAGCCGCAAACTTTCACCAATGGACCAGAA

GTGTATATTATGGGTCGTTCAGTCGTAGCCTTAGATCTCGTGTAAGACGCCGGAGACACGAGACGTTCGGCGTTTGAAAGTGGTTACCTGGTCTT

<: TRP

CACATATAATACCCAGCAAGTCAGCATCGGAATCTAGAGCACATTCTGCGGCCTCTGTGCTCTGCAAGCCGCAAACTTTCACCAATGGACCAGAA
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5980 5990 6000 6010 6020 6030 6040 6050 6060

CTACCTGTGAAATTAATAACAGACATACTCCAAGCTGCCTTTGTGTGCTTAATCACGTATACTCACGTGCTCAATAGTCACCAATGCCCTCCCTC

GATGGACACTTTAATTATTGTCTGTATGAGGTTCGACGGAAACACACGAATTAGTGCATATGAGTGCACGAGTTATCAGTGGTTACGGGAGGGAG
<: TRP |

< TRP promoter

& S G T F N I V s M

CTACCTGTGAAATTAATAACAGACATACTCCAAGCTGCCTTTGTGTGCTTAATCACGTATACTCACGTGCTCAATAGTCACCAATGCCCTCCCTC

)70 6080 6090 6100 6110 6120 6130 6140 6150 6160

TTGGCCCTCTCCTTTTCTTTTTTCGACCGAATTAATTCTTAATCGGCAAAAAAAGAAAAGCTCCGGATCAAGATTGTACGTAAGGTGACAAGCTA

AACCGGGAGAGGAAAAGAAAAAAGCTGGCTTAATTAAGAATTAGCCGTTTTTTTCTTTTCGAGGCCTAGTTCTAACATGCATTCCACTGTTCGAT
< TRP promoter

TTGGCCCTCTCCTTTTCTTTTTTCGACCGAATTAATTCTTAATCGGCAAAAAAAGAAAAGCTCCGGATCAAGATTGTACGTAAGGTGACAAGCTA

6170 6180 6190 6200 6210 6220 6230 6240 6250

TTTTTCAATAAAGAATATCTTCCACTACTGCCATCTGGCGTCATAACTGCAAAGTACACATATATTACGATGCTGTCTATTAAATGCTTCCTATA

AAAAAGTTATTTCTTATAGAAGGTGATGACGGTAGACCGCAGTATTGACGTTTCATGTGTATATAATGCTACGACAGATAATTTACGAAGGATAT
< TRP promoter

TTTTTCAATAAAGAATATCTTCCACTACTGCCATCTGGCGTCATAACTGCAAAGTACACATATATTACGATGCTGTCTATTAAATGCTTCCTATA

260 6270 6280 6290 6300 6310 6320 6330 6340 6350

TTATATATATAGTAATGTCGTTTATGGTGCACTCTCAGTACAATCTGCTCTGATGCCGCATAGTTAAGCCAGCCCCGACACCCGCCAACACCCGC

AATATATATATCATTACAGCAAATACCACGTGAGAGTCATGTTAGACGAGACTACGGCGTATCAATTCGGTCGGGGCTGTGGGCGGTTGTGGGCG
< TRP promoter |

TTATATATATAGTAATGTCGTTTATGGTGCACTCTCAGTACAATCTGCTCTGATGCCGCATAGTTAAGCCAGCCCCGACACCCGCCAACACCCGC

6360 6370 6380 6390 6400 6410 6420 6430 6440

TGACGCGCCCTGACGGGCTTGTCTGCTCCCGGCATCCGCTTACAGACAAGCTGTGACCGTCTCCGGGAGCTGCATGTGTCAGAGGTTTTCACCGT

ACTGCGCGGGACTGCCCGAACAGACGAGGGCCGTAGGCGAATGTCTGTTCGACACTGGCAGAGGCCCTCGACGTACACAGTCTCCAAAAGTGGCA

TGACGCGCCCTGACGGGCTTGTCTGCTCCCGGCATCCGCTTACAGACAAGCTGTGACCGTCTCCGGGAGCTGCATGTGTCAGAGGTTTTCACCGT

150 6460
CATCACCGAAACGCGCGA 3’
cee
GTAGTGGCTTTGCGCGCT 5
CATCACCGAAACGCGCGA
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Original Sequence: Assembled_genomic_CUP1_pCTcon2_V5.dna

1:

10:

11:

12:

Y1-C1_P-Fwd =P
1196 bases
1..1193 (13 mismatches, 13 gaps)

Y1-C1_P-Rev <~
1099 bases
1..1099 (1 mismatch, 2 gaps)

Y1-C2_P-Fwd -
1212 bases
1..1193 (12 mismatches, 15 gaps)

Y1-C2_P-Rev <~
1154 bases
1.. 1148 (6 mismatches, 10 gaps)

Y2-C1_P-Fwd =P
1171 bases
1..1156 (12 mismatches, 16 gaps)

Y2-C1_P-Rev
1140 bases
1..1121 (10 mismatches, 11 gaps)

Y2-C2_P-Fwd =P
38 bases
1..37 (1gap)

Y2-C2_P-Rev <~
254 bases
1 .. 253 (1 mismatch)

Y3-C1_P-Fwd =P
1208 bases
1..1168 (10 mismatches, 16 gaps)

Y3-C1_P-Rev <~
1077 bases
3..1076 (1 mismatch, 1 gap)

Y3-C2_P-Fwd -
1199 bases
1..1188 (10 mismatches, 14 gaps)

Y3-C2_P-Rev <~
1176 bases
4 ..1170 (7 mismatches, 14 gaps)
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