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Gblock_dCas9VRER_BamHI_Suffix (757 bp)

CTGGGATCCAAAAAAATATGGTGGTTTTGTTAGTCCAACGGTAGCTTATTCAGTCCTAGTGGTTGCTAAGGTGGAAAAAGGGAAATCGAAGAAGTTAAAATCCGTTA

GACCCTAGGTTTTTTTATACCACCAAAACAATCAGGTTGCCATCGAATAAGTCAGGATCACCAACGATTCCACCTTTTTCCCTTTAGCTTCTTCAATTTTAGGCAAT
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AAGAGTTACTAGGGATCACAATTATGGAAAGAAGTTCCTTTGAAAAAAATCCGATTGACTTTTTAGAAGCTAAAGGATATAAGGAAGTTAAAAAAGACTTAATCATT

TTCTCAATGATCCCTAGTGTTAATACCTTTCTTCAAGGAAACTTTTTTTAGGCTAACTGAAAAATCTTCGATTTCCTATATTCCTTCAATTTTTTCTGAATTAGTAA
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AAACTACCTAAATATAGTCTTTTTGAGTTAGAAAACGGTCGTAAACGGATGCTGGCTAGTGCCCGAGAATTACAAAAAGGAAATGAGCTGGCTCTGCCAAGCAAATA

TTTGATGGATTTATATCAGAAAAACTCAATCTTTTGCCAGCATTTGCCTACGACCGATCACGGGCTCTTAATGTTTTTCCTTTACTCGACCGAGACGGTTCGTTTAT

K L P K Y S L F E L E N G R K R M L A S A R E L Q K G N E L A L P S K Y
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TGTGAATTTTTTATATTTAGCTAGTCATTATGAAAAGTTGAAGGGTAGTCCAGAAGATAACGAACAAAAACAATTGTTTGTGGAGCAGCATAAGCATTATTTAGATG

ACACTTAAAAAATATAAATCGATCAGTAATACTTTTCAACTTCCCATCAGGTCTTCTATTGCTTGTTTTTGTTAACAAACACCTCGTCGTATTCGTAATAAATCTAC

V N F L Y L A S H Y E K L K G S P E D N E Q K Q L F V E Q H K H Y L D
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AGATTATTGAGCAAATCAGTGAATTTTCTAAGCGTGTTATTTTAGCAGATGCCAATTTAGATAAAGTTCTTAGTGCATATAACAAACATAGAGACAAACCAATACGT

TCTAATAACTCGTTTAGTCACTTAAAAGATTCGCACAATAAAATCGTCTACGGTTAAATCTATTTCAAGAATCACGTATATTGTTTGTATCTCTGTTTGGTTATGCA
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GAACAAGCAGAAAATATTATTCATTTATTTACGTTGACGAATCTTGGAGCTCCCGCTGCTTTTAAATATTTTGATACAACAATTGATCGTAAAGAATATCGTTCTAC

CTTGTTCGTCTTTTATAATAAGTAAATAAATGCAACTGCTTAGAACCTCGAGGGCGACGAAAATTTATAAAACTATGTTGTTAACTAGCATTTCTTATAGCAAGATG
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AAAAGAAGTTTTAGATGCCACTCTTATCCATCAATCCATCACTGGTCTTTATGAAACACGCATTGATTTGAGTCAGCTAGGAGGTGACTGATACTAGTAGCGGCCGC

TTTTCTTCAAAATCTACGGTGAGAATAGGTAGTTAGGTAGTGACCAGAAATACTTTGTGCGTAACTAAACTCAGTCGATCCTCCACTGACTATGATCATCGCCGGCG

K E V L D A T L I H Q S I T G L Y E T R I D L S Q L G G D *

Igem suffix

CATCGCCGGCG

660 680 700 720 740

TGCAGATA

ACGTCTAT

ACGTCTAT

750


